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Кратко опишите свою работу (не более 200 слов).
Текст приведен в качестве примера. 
Редактирование генома дает нам невиданные ранее возможности. Несмотря на значительные успехи функциональной геномики, тысячи генов млекопитающих остаются до сих пор неисследованными. Для полного понимания того, как геном определяет построение и функционирование организма нам необходимо понять функциональную роль всей совокупности генов. В Институте функциональной геномики МГУ проводят редактирование генома мышей. За несколько лет нашей группой был исследован целый ряд генов1-3, функция которых ранее была неизвестной. Найден ряд новых митохондриальных белков, отвечающих за сборку митохондриальной рибосомы. В процессе исследования находятся несколько генов, продукты которых взаимодействуют с РНК и осуществляют свою функцию, влияя на различные типы мРНК. 
Кроме фундаментально научного интереса, редактирование генома мышей открывает дорогу к созданию персонализированных моделей генетических заболеваний человека. Этот подход позволит лучше понять причины развития генетических болезней и откроет дорогу к разработке индивидуальной терапии подобных заболеваний. Мы рассмотрим ряд примеров таких работ.
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